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1. INTRODUCAO

O periodo de gestacao de vacas tem sido avaliado em alguns programas de
melhoramento de bovinos de corte (GENSYS, 2019), apesar de depender de
fatores fisiol6gicos e mostrar limitada variagdo. Vantagens praticas, como facilitar
0 parto e proporcionar mais tempo para que as novilhas possam recuperar-se no
puerpério e conceber mais cedo (CHUD et al., 2014; FUNNELL; HILTON, 2016;
JEYARUBAN et al., 2016), podem justificar a utilizacdo dessa caracteristica na
selecéo, tornando as matrizes mais lucrativas. Em um estudo com vacas da raga
Holandés, NORMAN et al. (2009) relataram que ambos, curtos e longos periodos
de gestacdo seriam responsaveis por um aumento no nimero de natimortos.
Nesse sentido, seria razodvel selecionar tanto para o periodo de gestacao, quanto
para 0 peso ao nascer.

Além da importancia econbmica intrinseca, € igualmente relevante o
conhecimento dos parametros genéticos das caracteristicas utilizadas como
critérios de selecdo. Deste modo, estudar a variabilidade genética do periodo de
gestacdo e suas relacdes com outras caracteristicas econdmicas importantes
torna-se relevante para a bovinocultura de corte, principalmente considerando
recentes achados que sugerem a existéncia de diferentes regibes gendmicas
associadas a duracdo da gestacdo em bovinos leiteiros e de corte (PURFIELD et
al., 2019).

O presente estudo foi desenvolvido com o objetivo de se estimar parametros
genéticos para o periodo de gestacdo de vacas da raca Aberdeen Angus e suas
associacdes genéticas com medidas de desenvolvimento ponderal.

2. METODOLOGIA

Foram utilizadas informacgfes fenotipicas de animais da raca Aberdeen
Angus pertencentes ao banco de dados do programa Natura, gerenciado pela
GenSys consultores associados. Foram estudadas as seguintes caracteristicas
reprodutivas e de desenvolvimento ponderal: periodo de gestacdo, que mede o
namero de dias entre o diagndstico da gestacdo e o parto, incluindo apenas a
primeira gestacdo — medida unica (PG1l; n = 4.553) e toda a informacao
disponivel para cada vaca — medidas repetidas (PG; n = 6.782); peso ao nascer
(PN; n = 18.539), registrado no momento do nascimento do animal e expresso em
kg; ganho em peso do nascimento a desmama (GND; n = 36.627) e ganho em
peso da desmama ao sobreano (GDS; n = 20.066), ambos expressos em kg.
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Os grupos de contemporaneos foram formados por fazenda, ano e estacao
de nascimento, sexo (exceto para PGl e PG) e grupo de manejo. Além disso, o
sexo do bezerro foi incluido nos grupos de contemporaneos para PGl e PG.
Como covariaveis foram consideradas a idade da vaca ao parto (efeitos linear e
quadratico) para PN, GND e GDS, além do efeito linear do numero de dias do
nascimento a desmama (para GND) e da desmama ao sobreano (para GDS). De
modo a eliminar possiveis erros, as observacdes fenotipicas que excediam 3,5
desvios-padrédo acima ou abaixo da média dos grupos de contemporaneos foram
descartadas. O arquivo de pedigree usado para a montagem da matriz de
parentesco continha a identificacdo do animal, pai e mée, totalizando 51.001
animais.

Os componentes de (co)variancias e parametros genéticos foram estimados
em analises bi-caracteristicas e utilizando um modelo animal, com o auxilio do
software GIBBSF90 (MISZTAL et al., 2002).

O modelo estatistico empregado pode ser descrito da seguinte maneira:

y = XB + Zia + Zom + W1ip +WacC + €,

em que: y é o vetor das observacbes fenotipicas; B representa os efeitos
sistematicos (grupos de contemporaneos e covariaveis); a € o vetor dos efeitos
aleatérios genético-aditivos diretos; m é o vetor dos efeitos aleatdrios genético-
aditivos maternos; p € o vetor dos efeitos aleatérios de ambiente permanente do
animal; c € o vetor dos efeitos aleat6rios de ambiente permanente materno; X, Z1,
Z>, W1 e W, sdo as matrizes de incidéncia que relacionam B, a, m, p e c,
respectivamente, a y; e € o vetor do efeito aleatério residual. Os efeitos maternos
genético-aditivo e de ambiente permanente foram considerados somente para PN
e GND e o efeito de ambiente permanente do animal apenas para PG.

Foram implementadas cadeias com 800 mil ciclos, com descarte das
primeiras 200 mil. As amostras foram retiradas a cada 20 ciclos. A convergéncia
foi verificada por inspecao grafica e testada com o auxilio do pacote BOA (SMITH,
1997).

3. RESULTADOS E DISCUSSAO

Herdabilidade moderada foi estimada para PG1 (0,356%0,058) e baixa para
PG (0,189+0,028), sugerindo que a selecdo para alterar o primeiro periodo de
gestacdo deve proporcionar maior ganho genético. Na pratica, este resultado é
favoravel, pois a fémeas primiparas estdo mais sujeitas a problemas no parto
(FUNNEL; HILTON, 2016). Além disso, considerando a baixa repetibilidade obtida
para o PG (0,204+0,027), poucos registros de periodo de gestacdo seriam
insuficientes na tomada de decisdo de descarte de vacas. De modo geral, os
resultados obtidos neste estudo e os descritos na literatura (JEYARUBAN et al.,
2016; SCHMIDT et al., 2019) suportam a indicacdo do periodo de gestacdo em
esquemas de selecdo, com a possibilidade de obtencdo de mudangas genéticas
relevantes.

Para as caracteristicas de desenvolvimento ponderal foram estimadas
herdabilidades diretas de 0,176+0,013 (PN), 0,241+0,019 (GND) e 0,119+0,011
(GDS). Herdabilidades diretas de baixas magnitudes para caracteristicas de
desenvolvimento ponderal poés-desmama foram reportadas para animais
Aberdeen Angus, sugerindo a relevancia de um melhor controle ambiental nas
avaliacoes genéticas (CARDOSO et al., 2004). Em um recente estudo incluindo
informacdes gendGmicas e variancia genética de dominancia, foram obtidas
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herdabilidades diretas similares as do presente trabalho para caracteristicas de
desenvolvimento ponderal (GARCIA-BACCINO et al., 2020). Herdabilidades
maternas de baixa magnitude como as obtidas no presente estudo (PN:
0,052+0,023; GND: 0,112+0,014) sao comumente reportadas na literatura, tanto
para rebanhos taurinos quanto para zebuinos (BOLIGON et al., 2012,
JEYARUBAN et al., 2016; SILVEIRA et al., 2018).

Correlacbes genéticas positivas e de moderadas magnitudes foram
estimadas entre 0 PG1 e PG e entre essas caracteristicas com o PN (Tabela 1).
Por outro lado, PG1 e PG apresentaram baixa ou nula associa¢do genética com
ganhos em peso (Tabela 1). Esses resultados tém uma importante consequéncia
pratica, considerando que a facilidade de parto ndo € registrada nos rebanhos
estudados, este atributo poderia ser melhorado com a obtencdo simultanea de
vacas com periodo de gestacdo mediano e bezerros com pesos ao nascer
proximos a média da populacdo (FUNNEL; HILTON, 2016).

Tabela 1 - Correlacdes genéticas (desvios-padrdo) entre as caracteristicas avaliadas na raca
Aberdeen Angus

Caracteristicas?! PG PN GND GDS
PG1 0,63 (0,002) 0,558 (0,121) 0,193 (0,091) 0,037 (0,012)
PG - 0,739 (0,131) 0,154 (0,098) -0,018 (0,013)

IPG1: periodo da primeira gestacéo; PG: periodo de gestacdo; PN: peso ao nascer; GND: ganho
em peso do nascimento a desmama; GDS: ganho em peso da desmama ao sobreano

De modo geral, na populacdo estudada pode ser oportuno considerar outras
caracteristicas, além dos critérios atualmente utilizados na selecdo, com o
objetivo de prevenir partos distécicos. Comumente, o PN é utilizado para essa
finalidade, no entanto, a moderada correlacdo genética obtida entre PG1 e PG, a
maior herdabilidade do PGl em relacdo ao PN, sua moderada correlagéo
genética com o PN e sua implicacdo préatica na recuperacédo das primiparas no
puerpério (CHUD et al.,, 2014), sédo fatores que sugerem que o periodo de
gestacdo poderia ser uma razoavel alternativa para integrar os indices de
selecdo, principalmente em populacbes nas quais a caracteristica facilidade de
parto ndo é registrada. Além disso, é conveniente notar que esses indices devem
objetivar manter ambos, periodo de gestacdo e peso ao nascer em patamares
medianos de maneira a evitar dificuldades de parto, reducdo da sobrevivéncia e
do potencial de crescimento.

4. CONCLUSOES

Todas as caracteristicas estudadas devem responder em diferentes
intensidades a selecdo. No entanto, a habilidade materna deve apresentar lento
ganho genético por unidade de tempo.

A utilizacdo de touros melhores avaliados geneticamente para o periodo de
gestacado deve levar a mudangas no peso ao nascer dos bezerros.

Em rebanhos que apresentem incidéncia de distocia acima do desejado,
recomenda-se a selecdo baseada também em caracteristicas que evitem
problemas de parto, como o periodo da gestacdo. Adicionalmente, a utilizacao
apenas do primeiro periodo de gestacdo ndo é indicada em decisdes de descarte
de vacas.
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